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Supplementary Fig. S2. Sequences of ManDra-A and each repeat unit in the ManDra-A 5 repeat region. The upper sequence indicates ManDra-A, and the lower sequence indicates each repeat unit of ManDra-A 5 repeat. Units 1 and 2 contain partial ManDra-A sequences. Red characters indicate different bases compared to the ManDra-A reference sequence. Hyphens (-) indicate base deletions.
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[bookmark: _GoBack]Supplementary Fig. S2. Continued.
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1 10 20 30

ManDra-A A A A C G A C T T C T T T C A T C A T A A G A A T G C T C C

Unit-1

× × × × × × × × × × × × ・ ・ ・ ― ― ― ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

31 40 50 60

ManDra-A T G T A A G C T T T T T A A G C A G A G T T G A G C A C T T

Unit-1

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

61 70 80 90

ManDra-A T G C A T G A A A A T T C A C A T T C A A G C T T G A A A A

Unit-1

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

91 100 110 120

ManDra-A G T T G A A T T T C C A T A C T A A A A T G C T T T T C T G

Unit-1

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

C

・

T

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

121 130 136

ManDra-A A G C T G G A A A T G C C T T T

Unit-1

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

1 10 20 30

ManDra-A A A A C G A C T T C T T T C A T C A T A A G A A T G C T C C

Unit-2

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

31 40 50 60

ManDra-A T G T A A G C T T T T T A A G C A G A G T T G A G C A C T T

Unit-2

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

T

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

61 70 80 90

ManDra-A T G C A T G A A A A T T C A C A T T C A A G C T T G A A A A

Unit-2

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

C

・

A

・ ・ ・

T

91 100 110 120

ManDra-A G T T G A A T T T C C A T A C T A A A A T G C T T T T C T G

Unit-2

・

A

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

T

・

A

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

121 130 136

ManDra-A A G C T G G A A A T G C C T T T

Unit-2

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・
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ManDra-A A A A C G A C T T C T T T C A T C A T A A G A A T G C T C C

Unit-3

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

31 40 50 60

ManDra-A T G T A A G C T T T T T A A G C A G A G T T G A G C A C T T

Unit-3

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・
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C

61 70 80 90

ManDra-A T G C A T G A A A A T T C A C A T T C A A G C T T G A A A A

Unit-3
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・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

91 100 110 120

ManDra-A G T T G A A T T T C C A T A C T A A A A T G C T T T T C T G

Unit-3

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

C

・

T

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

121 130 136

ManDra-A A G C T G G A A A T G C C T T T

Unit-3

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

1 10 20 30

ManDra-A A A A C G A C T T C T T T C A T C A T A A G A A T G C T C C

Unit-4

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

31 40 50 60

ManDra-A T G T A A G C T T T T T A A G C A G A G T T G A G C A C T T

Unit-4

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

61 70 80 90

ManDra-A T G C A T G A A A A T T C A C A T T C A A G C T T G A A A A

Unit-4

・

T G

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

91 100 110 120

ManDra-A G T T G A A T T T C C A T A C T A A A A T G C T T T T C T G

Unit-4

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

C

・

T

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・
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ManDra-A A G C T G G A A A T G C C T T T

Unit-4

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・
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ManDra-A A A A C G A C T T C T T T C A T C A T A A G A A T G C T C C

Unit-5

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

31 40 50 60

ManDra-A T G T A A G C T T T T T A A G C A G A G T T G A G C A C T T

Unit-5

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・
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・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・
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ManDra-A T G C A T G A A A A T T C A C A T T C A A G C T T G A A A A

Unit-5

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・

91 100 110 120

ManDra-A G T T G A A T T T C C A T A C T A A A A T G C T T T T C T G

Unit-5

・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ ・ × × × × × × ×

121 130 136

ManDra-A A G C T G G A A A T G C C T T T

Unit-5

× × × × × × × × × × × × × × × ×


